a

GGAACTGGAATGGTGAAGGCCGGATTCGCTGGAGATGATGCTCCAAGGGCTGTGTTCCCTAGTATTGTGGGTCGCCCTCGCCACACTGGT
G T 66 M V. X A G F A G DDA AUPW RA AV F P s I V G R P R H T G

GTGATGGTTGGTATGGGTCAGAAAGATGCGTATGTTGGGGATGAAGCTCAATCAAAGAGAGGTATCTTAACTTTGAAATACCCAATTGAG
v M V G M G Q K b A Y V G D EAOQ S KRG I L T L K Y P I E

CATGGTATTGTGAGCAACTGGGATGACATGGAGAAAATCTGGCATCACACTTTCTACAATGAACTCCGTGTGGCCCCAGAAGAGCACCCT
H G I v s N W D DM E K I W HH T F Y N E L R V A P E E H P

GTTCTCCTCACTGAAGCACCTCTCAACCCAAAGGCTAATCGTGAGAAGATGACTCAAATCATGTTTGAAACCTTCAACACTCCTGCCATG
v L. L T E A P L N P KANIREEKMT QI M F E T F N T P A M

TATGTTGCCATCCAGGCTGTTCTGTCCCTATATGCCAGTGGTCGTACTACTGGTATTGTCTTGGATTCCGGGGATGGTGTCAGCCATACA
Yy va I Q A VL S L YA S GUR T T G I VL D S G D G V s H T

GTTCCCATCTATGAAGGGTATGCCCTACCACATGCCATCCTGCGTCTTGACCTGGCAGGACGTGATCTCACTGATGCATTGATGAARATC
v p I Y E G Y A L P H A I L R L DL A G R DL T DAL M K I

TTGACGGAGCGTGGTTACTCTTTCACCACCACAGCCGAGCGGGARAATTGTGAGAGACATGAAGGAAAAGCTAGCTTACATTGCTCTTGAT
L T ER G Y s F T T T A E R E I V R DMK E KL A Y I A L D

TATGAGCAAGAGCTAGAGACATCCAAGACCAGTTCTTCTGTTGAAAAGAGCTATGAGTTACCTGATGGACAAGTAATCACCATTGGAGCT
Yy E Q E L E T s K T s s § V E K S Y E L P D G Q V I T I G A

GAACGTTTCCGTTGCCCTGAAGTTCTTTTCCAGCCATCAATGATCGGTATGGAAGCTGCTGGAATTCACGAGACTACATACAACTCTATC
E R F R C P E V L F Q P s M I GM E A AG I HE T T Y N S I

ATGAAGTGTGATGTTGATA 829
M K C D V D

b

GGAGGTATTGACAAGCGTGTGATTGAGAGGTTCGAGAAGGAGGCTGCTGAGATGAACAAGAGGTCTTTCAAGTATGCATGGGTTCTAGAC
G 6 I D KRV I ERF EKEAA AU EMNDNI KR S F K Y A W V L D

AAGCTTAAGGCTGAACGTGAGCGTGGTATTACTATTGATATTGCCTTGTGGAAGTTTGAGACCACCAAGTACTACTGCACAGTCATTGAT
K L K A ER ER G I TI D I A L W K F E T T K Y Y C T V I D

GCTCCAGGACACCGTGATTTCATCAAGAACATGATTACTGGTACCTCTCAGGCTGATTGTGCTGTCCTCATTATTGACTCCACCACTGGA
A P G H R D F I K N M I T GG T S Q A D CA AV L I I D S T T G

GGTTTTGAGGCCGGAATATCCAAGGATGGACAGACTCGTGAGCACGCTCTTCTTGCTTTTACTCTTGGTGTCAAGCAGATGATCTGTTGC
G F E A G I s KD G Q TR EHAUL L A F T L GV K Q M I C C

TGTAACAAGATGGATGCCACCACGCCCAAGTACTCCAAGGCTAGGTACGATGAAATTGTCAAGGAGGTCTCATCTTACTTGAAGAAGGTT
c N K M DATT P K Y S KAURYDETI V K E VS S Y L K K V

GGGTACAACTCAGACAAAATTGCCTTTGTTCCCATCTCTGGATTTGAGGGAGATAACATGATTGAGAGGTCCACAAACCTTGACTGGTAC
G ¥y N S D K I A F V P I s G F E G DNMTIEI R S T N L D W Y

AAGGGTCCAACCCT 554
K G P T

Figure S1 - Partial nucleotide and deduced amino acid sequences of actin! (a) and EF! (b) obtained in this study.

90

180

270

360

450

540

630

720

810

90

180

270

360

450

540



